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Résumé

L’avénement des technologies de séquencgage a haut débit a entrainé une augmentation massive de la
production de données omiques : génomiques, transcriptomiques, protéomiques, métagénomiques, et bien
plus encore.

Pour explorer et analyser efficacement les données omiques, des étapes de prétraitement adaptées sont
requises, comme la normalisation, la sélection et lagrégation de variables (Perez-Riverol et al. (2017)).
Cependant, ces méthodes spécifiques ne sont pas disponibles nativement dans le package {recipes} (Kuhn,
Wickham, and Hvitfeldt (2024)). Nous avons alors développé un package d’extension, {scimo}, con¢u pour
intégrer ces étapes dans ’écosystéme {tidymodels} (Kuhn and Wickham (2020)).

{scimo} propose une série d’étapes de prétraitement adaptées a l’analyse des données omiques, tout
en restant adaptable a d’autres types de données. Il est disponible & cette adresse : https://github.com/
abichat /scimo
Mots-clefs : Tidymodels - Package - Statistique - Biostatistique - Données omiques

Développement

Au cours de cette présentation, nous introduirons les fonctions principales du package {scimo} et expli-
querons comment créer son propre package d’extension {recipes}. Nous insisterons sur les difficultés ren-
contrées au cours du développement.
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